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Рис является одной из основных продовольственных культур во всем мире, однако при поражении пири-
куляриозом потери в его урожае могут достигать значительных размеров, составляя для мировой экономики 
ущерб более 70 млрд долларов. В связи с этим актуально выведение новых, устойчивых к пирикуляриозу 
сортов риса. Благодаря накопленному прогрессу в изучении генетического механизма устойчивости риса к пи-
рикуляриозу найдено множество генов устойчивости (или локусов количественных признаков – QTL), пира-
мидирование ряда которых в одном генотипе способствует улучшению устойчивости и ускорению создания 
новых устойчивых сортов риса. Целью настоящего исследования является поиск и отбор линий риса, облада-
ющих высоким потенциалом продуктивности и несущих пять генов устойчивости к пирикуляриозу: Pi-1, Pi-2, 
Pi-33, Pi-b и Pi-ta. Для этого выполняли идентификацию данных генов устойчивости молекулярно-генетиче-
скими методами: выделение ДНК, проведение ПЦР специфическими сцепленными с генами устойчивости мо-
лекулярными маркерами, проведение электрофореза, анализ электрофореграмм. В процессе анализа были 
выделены образцы риса контрольного питомника и конкурсного сортоиспытания, которые несли в генотипах 
сразу пять генов устойчивости (Pi-1, Pi-2, Pi-33, Pi-b и Pi-ta). Эти образцы среднеспелые, продолжительность 
вегетационного периода от залива до полной спелости составляет 120 дней. Растения высотой 90–100 см, 
имеют вертикальное расположение листьев и метелок. Метелки компактные, длиной 14–16 см, несут 120–180 
колосков овальной формы, средней величины. Масса 1000 зерен в среднем 30–32 г. Образцы устойчивы к пи-
рикуляриозу, полеганию и осыпанию. Урожайность в конкурсном сортоиспытании (2023–2024 гг.) в среднем 
составляла 7,64 т/га, превышая стандарт Южанин на 1,50 т/га.

Ключевые слова: рис, сорт, устойчивость к пирикуляриозу, молекулярные маркеры, идентификация 
генов, конкурсное сортоиспытание.
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Rice is a basic food crop worldwide, but rice blast can cause significant yield losses, costing the global economy 
over $70 billion. Therefore, the development of new blast-resistant rice varieties is crucial. Due to the accumulated  
progress in studying the genetic mechanism of rice resistance to blast, there have been found many resistance 
genes (or quantitative trait loci (QTL)), the pyramiding of a number of which in one genotype can improve resistance  
and accelerate the development of new resistant rice varieties. The purpose of the current study was to identify  
and select rice lines with high productivity potential and carrying five blast resistance genes Pi-1, Pi-2, Pi-33, Pi-b,  
and Pi-ta. These resistance genes were identified using molecular genetic methods, including DNA extraction, PCR 
with specific molecular markers linked to the resistance genes, electrophoresis, and electropherogram analysis. During 
the analysis, there have been identified rice samples of the control nursery and competitive variety testing that car-
ried five resistance genes Pi-1, Pi-2, Pi-33, Pi-b, and Pi-ta in their genotypes. These were middle-maturing samples,  
with 120 days of vegetation from sowing to full maturity. The plants were 90–100 cm tall, with upright leaves  
and panicles. The panicles were compact, 14–16 cm, and had 120–180 medium-sized, oval-shaped spikelets.  
The mean value of 1000-grain weight was 30–32 g. The varieties were resistant to blast, lodging, and shattering.  



Зерновое хозяйство России. Т. 17, № 6. 2025 39

The productivity in the competitive variety testing (2023-2024) averaged 7.64 t/ha, exceeding that of the standard 
‘Yuzhanin’ by 1.50 t/ha.

Keywords: rice, variety, blast resistance, molecular markers, gene identification, competitive variety testing.

происходит по причине того, что устойчивость 
растений зачастую преодолевается возбудите-
лем болезни из-за появления новых рас. 

В Краснодарском крае с использованием 
мультиплексной системы ПЦР на основе фраг-
ментного анализа среди изученных штаммов 
Pyricularia oryzae Cav. выявлено пять геноти-
пов, каждый из которых характеризуется уни-
кальным генетическим профилем (Нартымов 
и др., 2023). Поэтому сочетание в одном гено-
типе риса нескольких доминантных аллелей 
генов устойчивости к пирикулиряозу позволит 
растениям противостоять большому количе-
ству рас патогена.

На Дальнем Востоке с помощью молеку-
лярно-генетических маркеров изучены 13 сор-
тов риса на наличие шести генов устойчивости 
к пирикуляриозу риса – Pi-2, Pi-9, Pi-b, Pi-z(t), 
Pi-1 и Pi-ta2, наиболее актуальных для региона. 
В восьми сортах обнаружено по одному гену 
резистентности – Pi-2 и Pi-ta2. В сорте Садко вы-
явлено два гена – Pi-z(t) и Pi-ta2. Эти сорта риса 
используют для технологии пирамидирования 
генов в селекции на устойчивость риса к пири-
куляриозу для Дальневосточной зоны рисосе-
яния (Илюшко и др., 2020).

В ФГБНУ «ФНЦ риса» на основе программы 
маркер-опосредованной селекции риса были 
созданы восемь сортов риса: Альянс, Ленарис, 
Восход, Фрегат, Валентина, Победитель (Дубина 
и др., 2024).

В АНЦ «Донской» работа по созданию ли-
ний риса с пятью генами устойчивости к пири-
куляриозу с помощью метода молекулярного 
маркирования ведется с 2003 года. На первом 
этапе работы получены гибриды от скрещи-
вания сортов Боярин и Вираж с донорами ге-
нов резистентности к пирикуляриозу Pi-l, Pi-2,  
Pi-33. На втором этапе работы в процессе пи-
рамидирования получены формы с этими 
тремя генами вместе. На третьем этапе про-
ведена их гибридизация с донорами генов 
Pi-ta и Pi-b для объединения пяти генов. В ре-
зультате многолетней работы с помощью мар-
керной селекции и ПЦР-анализа была получе-
на линия риса Пентаген, совмещающая в себе 
пять эффективных генов устойчивости к этому 
патогену: Pi-l, Pi-2, Pi-33, Pi-b, Pi-ta. Однако она 
не показала высокую урожайность. Созданные 
здесь урожайные сорта Капитан и Пируэт име-
ют лишь по два гена устойчивости, что недоста-
точно в современных условиях.

Цель исследований – поиск и отбор линий 
риса, обладающих высоким потенциалом про-
дуктивности и несущих пять генов устойчиво-
сти к пирикуляриозу: Pi-1, Pi-2, Pi-33, Pi-b и Pi-ta.

Материалы и методы исследований.  
Образцы для анализа были отобраны из се- 
лекционного, контрольного питомника (КП) 
и конкурсного сортоиспытания (КСИ) на полях  
ОП «Пролетарское» (Ростовская область) 

Введение. Рис является важной продоволь-
ственной культурой во всем мире, и более 50 % 
населения планеты используют рис в качестве 
основного продукта питания. Пирикуляриоз 
риса – это грибковое заболевание, вызывае-
мое аскомицетами (Magnaporthe grisea), ко-
торое ежегодно наносит прямой экономиче-
ский ущерб в размере более 70 млрд долларов 
(Scheuermann et al., 2012). Потери урожая из-за 
пирикуляриоза могут быть весьма значитель-
ными. Поэтому выведение новых сортов, устой-
чивых к болезням, – важный метод повыше-
ния урожайности риса. Углубленное изучение 
генетического механизма устойчивости риса 
к пирикуляриозу, в ходе которого исследуются 
гены устойчивости, или локусы количествен-
ных признаков (QTL), а также резистентный 
исходный материал, способствует прогрессу 
в селекции риса с использованием маркеров 
и ускорению выведения сортов риса, устойчи-
вых к болезням (Guo et al., 2016). 

Генетическая устойчивость риса к пирику-
ляриозу сложна по своей природе. Согласно ре-
зультатам генетического анализа устойчивость 
сортов к этой болезни обусловлена синергети-
ческим действием нескольких основных генов 
устойчивости в сочетании с несколькими ло-
кусами, что указывает на то, что она является 
количественным признаком. Известно о более 
100 локусах устойчивости риса к пирикулярио-
зу (Wang et al., 2023). 

Среди современных высокоэффективных 
методов борьбы с пирикуляриозом выделяет-
ся маркерная селекция. Селекция с использо-
ванием молекулярных маркеров (MAS) позво-
ляет напрямую идентифицировать генотипы 
на уровне ДНК и выявлять целевые гены с по-
мощью молекулярных маркеров, тесно связан-
ных с целевыми признаками (Manoj et al., 2025).

Пирамидирование генов устойчивости 
широкого спектра действия способствует вы-
ведению сортов с устойчивостью широкого 
спектра действия и долговременной устойчи-
востью к M. oryzae. Китайские ученые показа-
ли, что уровень устойчивости к пирикулярио-
зу проростков и метелок у полигенных линий 
был значительно выше, чем у моногенных. 
Основная причина была в том, что большин-
ство комбинаций генов обеспечивали транс-
грессивный гетерозис (Wu et al., 2019).

Применение ДНК-маркеров направлено 
на создание генотипов, которые были бы устой-
чивы к заболеваниям сельскохозяйственных 
культур. Маркерные технологии позволяют 
выполнять отбор требуемых селекционеру ге-
нов в процессе целенаправленной селекции. 
Чтобы получить долгосрочную устойчивость 
растений, селекционерам требуется вводить 
не меньше 2–3-х эффективных генов устойчи-
вости к пирикуляриозу, так как с одним геном 
резистентности сорта быстро ее теряют. Это 
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в 2024 году. Посев образцов риса выполняли 
2–8 мая сеялкой «Деметра» с нормой высева 
500 зерен/м2 на глубину 0,5–1 см. В контроль-
ном питомнике площадь делянки составляла 
25 м2 в двукратной повторности, в конкурс-
ном сортоиспытании – 50 м2 в четырехкратной 
повторности. Залив чеков водой осуществля-
ли 9–10 мая. Уборку урожая проводили по-
сле созревания зерна напрямую комбайном 
КС 575. Урожайность пересчитывали с учетом 
14%-й влажности. В качестве стандарта исполь-
зовали сорт риса Южанин, не обладающий ге-
нами устойчивости к пирикуляриозу Pi-1, Pi-2, 
Pi-33, Pi-ta, Pi-b.

Агрометеорологические условия для ро-
ста и развития риса в 2024 г. сложились впол-
не благоприятные. Погода характеризовалась 
пониженным количеством осадков в летний 
период и высокой суммой биологически актив-
ных температур – больше среднемноголетних 
значений. 

Апрель в 2024 г. по температурному ре-
жиму (16,2 ºС) был значительно выше сред-
немноголетних значений (12,0 ºС). Количество 
осадков (25,4 мм при норме 42 мм) было не-
достаточным для появления всходов при по-
севе по естественным запасам влаги. Май был 
прохладным, среднемесячная температура 
воздуха составляла 15,5 ºС (на 1,2 ºС ниже нор-
мы). При среднемноголетней норме осадков 
52 мм в 2024 г. их выпало 14,8 мм, то есть значи-
тельно меньше обычного. 

Лето было очень жарким. Июнь имел по-
вышенный температурный режим – 24,6 °С  
(на 4,5 °С выше нормы) и низкий уровень осад-
ков – 14,8 мм при норме 62 мм. Для июля также 
была характерна повышенная температура – 
27,8 °С (на 5,3 °С выше нормы). Осадков было 
много (106,7 мм при норме 62 мм), но это был 
только один сильный ливень. Августовская 
температура (25,1 °С) была существенно выше 
нормы, превышая среднемноголетние значе-
ния на 3,5 °С. Осадков за месяц выпало очень 
мало – 0,4 мм при среднемноголетней норме 
49 мм.

Температурный режим сентября был по-
вышенным – 21,2 °С (на 4,7 °С выше нормы). 
Осадков выпало 31,4 мм, что близко к норме 
(35 мм). 

Сумма биологически активных температур 
в апреле – сентябре составила 3595 °С (норма 
2900 °С), что способствовало созреванию всех 
сортов и образцов. Общая сумма осадков со-
ставила 187 мм при норме 302 мм. Такая сухая 
погода не способствовала развитию пирикуля-
риоза.

В качестве материнского родителя для ана-
лизируемых линий послужил образец Пентаген, 
имеющий в своем генотипе пять разных генов 
резистентности к пирикуляриозу, а отцовской 
формой – высокоурожайный сорт селекции 
АНЦ «Донской» Кубояр. От их скрещивания 
были получены гибридные популяции несколь-
ких поколений, из которых ежегодно отбирали 
перспективные формы, которые постепенно 

двигались через селекционный питомник в КП 
и КСИ, проходя жесткую браковку по морфо-
биологическим и структурным признакам. 

Идентификацию локусов резистентности 
к пирикуляриозу осуществляли с помощью 
метода ПЦР-анализа с использованием кодо-
минантных маркеров – RM 224 (Pi-1), RM 527 
(Pi-2), RM 310 (Pi-33), F4R5R6 (Pi-b), F1R1F2R2  
(Pi-ta). Наибольший интерес представляли ли-
нии, имеющие все пять генов устойчивости 
к пирикуляриозу. Наличие генов резистентно-
сти к болезни контролировали ежегодно. 

Для определения генотипов новых образ-
цов риса сначала выделили ДНК из проростков 
(в соответствии с методом СТАВ) коммерческим 
набором MagPure Plant DNA Kit (Magen Biotech, 
Китай) с использованием прибора Allsheng 
Auto-Pure Mini (Allsheng, Китай). Общий объ-
ем ПЦР-реакции составлял 25 мкл, в которые 
входили 2,5 мкл 10x ПЦР-буфера, 25 мкл MgCl2, 
0,25–0,4 мкл дНТФ, 1–2 мкл пар праймеров, 
0,25 мкл Taq-ДНК-полимеразы и 3 мкл матрич-
ной ДНК. ПЦР проводили в амплификаторе 
Т100 Thermal Cycler (ВiоRаd, CШA). 

Условия ПЦР включали первоначальную 
денатурацию при температуре 94–95 °C в тече-
ние 3–5 мин, затем 35 циклов по 30 с при тем-
пературе 94–95 °C, 30–35 с при температуре 
60–65 °C и 30–40 с при температуре 72 °C, а за-
тем финальную стадию элонгации при темпе-
ратуре 72 °C в течение 3–5 мин. Все продукты 
ПЦР разделяли с помощью 2-процентного ага-
розного геля (метод горизонтального элек-
трофореза в агарозных гелях). Затем ам-
плифицированные фрагменты ДНК были 
окрашены этидиум бромидом для визуализа-
ции. Фотографирование проводили прибором 
Bio-Rad Molеcular Imаgеr GelDoc XR+. После об-
работки данных с помощью программ Вiо-Rad 
GelDоc Lab Image 5.1 и Microsоft Excel был опре-
делен генотип каждого растения.

Результаты и их обсуждение. Гибридиза- 
цию линии Пентаген, несущую гены устойчиво-
сти к пирикуляриозу Pi-1, Pi-2, Pi-33, Pi-b Pi-ta, 
с сортом Кубояр провели в 2015 году. По резуль-
татам ПЦР-анализа были отобраны гомози-
готные линии, несущие доминантные аллели 
генов устойчивости. В 2017–2020 гг. из гибрид-
ных популяций F2…F5 провели многократный 
индивидуальный и массовый отбор растений, 
формировавших наиболее озерненные метел-
ки. Отобранные лучшие линии с морфотипом 
сорта Кубояр изучали в селекционном, кон-
трольном питомнике и в конкурсном сортои-
спытании в период до 2024 года. В 2024 г. с де-
лянок линий Пентаген х Кубояр были отобраны 
от трех до восьми метелок для ПЦР-анализа. 
В результате была установлена полиморфность 
образцов и присутствие различного количе-
ства аллелей.

В сеялочных делянках селекционного пи-
томника (СП) было проверено 8 образцов 
(29 растений). У одного из них – № 4066 все ге-
нотипы оказались однородными и несли четы-
ре гена из пяти, отсутствовал Pi-ta (табл. 1).
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Таблица 1. Аллельное состояние генов устойчивости к пирикуляриозу  
у образцов риса селекционного питомника
Table 1. Allelic state of blast resistance genes  

in rice samples of the breeding nursery
№ образца № растения Pi-1 Pi-2 Pi-33 Pi-b Pi-ta

4065 1 0 0 2 0 0
4065 2 0 0 0 1 0
4065 3 0 2 2 2 0
4066 1 2 2 2 2 0
4066 2 2 2 2 2 0
4066 3 2 2 2 2 0
4066 4 2 2 2 2 0
4066 5 2 2 2 2 0
4066 6 2 2 2 2 0
4066 7 2 2 2 2 0
4066 8 2 2 2 2 0
4070 1 2 2 0 2 0
4070 2 2 2 2 1 0
4070 3 2 2 2 1 0
4071 1 0 0 0 1 0
4071 2 2 2 0 1 0
4071 3 0 0 0 1 0
4072 1 0 2 1 1 0
4072 2 0 2 0 1 0
4072 3 0 2 0 1 0
4084 1 0 2 2 1 0
4084 2 2 2 0 1 0
4084 3 0 2 0 1 0
4085 1 0 2 0 1 0
4085 2 0 2 0 0 0
4085 3 2 2 0 0 0
4095 1 2 2 0 0 0
4095 2 0 2 0 0 0
4095 3 2 0 0 0 0

Примечание. 0 – рецессивные гомозиготные аллели, 2 – доминантные гомозиготные аллели, 1 – 
гетерозиготные аллели.

Этот ген отсутствовал у всех образцов СП. 
Четыре гена обнаружено у двух из трех расте-
ний образца 4070, однако ген Pi-b был в гете-
розиготном состоянии. У остальных образцов 
встречалось от 1 до 3 генов Pi.

В контрольном питомнике находилось 
семь образцов (31 растение) из комбинации 
Пентаген х Кубояр. У образца 4592 было об-
наружено одно растение (№ 1), несущее все 
пять генов в гомозиготном состоянии (табл. 2, 
рис. 1).

Таблица 2. Аллельное состояние генов устойчивости к пирикуляриозу  
у образцов риса контрольного питомника

Table 2. Allelic state of blast resistance genes  
in rice samples of the control nursery

№ образца № растения Pi-1 Pi-2 Pi-33 Pi-b Pi-ta
4580 1 0 2 1 0 1
4580 2 2 2 0 0 1
4580 3 0 0 0 0 1
4584 1 0 2 0 1 1
4584 2 0 2 0 2 1
4584 3 0 2 0 1 1
4585 1 2 2 2 0 1
4585 2 2 2 2 0 1
4585 3 2 2 2 0 1
4592 1 2 2 2 2 2
4592 2 2 2 2 0 0
4592 3 2 2 2 0 2
4592 4 2 0 2 0 2
4592 5 2 2 2 2 1
4592 6 2 1 2 1 1
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Продолжение табл. 2
№ образца № растения Pi-1 Pi-2 Pi-33 Pi-b Pi-ta

4592 7 2 0 2 1 1
4592 8 2 2 2 1 2
4623 1 2 0 1 0 1
4623 2 2 0 0 1 1
4623 3 2 0 0 0 1
5232 1 2 0 0 0 0
5232 2 2 0 2 0 0
5232 3 2 2 2 2 0
7664 1 2 2 2 0 1
7664 2 0 2 2 1 1
7664 3 2 2 0 1 1
7664 4 0 2 2 1 1
7664 5 2 2 2 0 0
7664 6 0 2 2 1 1
7664 7 2 2 2 1 1
7664 8 0 2 2 1 1

А                                1          2          3          4 Б                                1           2         3          4

В                                 1         2          3         4 Г                                  1         2         3         4

Д                                                                                    1          2          3          4

Рис. 1. Электрофореграммы образца 4592/1  
по генам устойчивости к пирикуляриозу Pi-1 (А), Pi-2 (Б), Pi-33 (В), Pi-ta (Г), Pi-b (Д):  

1 – маркер молекулярного веса: Евроген 50+bp (50–700 п.н.) / Biolabmix Step 50+ (50–1500 п.н.),  
2 – контроль доминантного аллеля гена (C104Lac – Pi-1, Pi-33; C101LAC – Pi-2; YR-64 – Pi-ta; BL-1 – Pi-b),  

3 – контроль рецессивного аллеля гена (Боярин), 4 – 4592/1
Fig. 1. Electropherograms of the sample ‘4592/1’  

of the blast resistance genes Pi-1 (A), Pi-2 (B), Pi-33 (C), Pi-ta (D), Pi-b (D):  
1 – molecular weight marker: Evrogen 50+ bp (50–700 bp) / Biolabmix Step 50+ (50–1500 bp),  

2 – control of dominant allele of gene (C104Lac – Pi-1, Pi-33; C101LAC – Pi-2; YR-64 – Pi-ta; BL-1 – Pi-b),  
3 – control of recessive allele of gene (‘Boyarin’), 4 – 4592/1
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У растений № 5 и 8 было также по пять ге-
нов, но один из них в гетерозиготном состоя-
нии, у № 6 – 2 гомозиготы, 3 – гетерозиготы.

У образца 7664, представленного восемью 
растениями, присутствовали от 3 до 5 доми-
нантных генов в гомо- и гетерозиготном состо-
янии. Образец 5232/3 имел 4 гена, кроме Pi-ta, 
а образец 4585 – 4 гена, кроме Pi-b. У остальных 
растений было от одного до трех генов.

В конкурсном сортоиспытании изучали 
пять образцов (22 растения) из комбинации 
Пентаген х Кубояр. У образца 5242 из восьми 
растений было обнаружено одно (№ 6), кото-
рое имело все пять генов в гомозиготном со-
стоянии (табл. 3, рис. 2).

Таблица 3. Аллельное состояние генов устойчивости к пирикуляриозу  
у образцов риса в конкурсном сортоиспытании

Table 3. Allelic state of blast resistance genes  
in rice samples of the competitive variety testing

№ образца № растения Pi-1 Pi-2 Pi-33 Pi-b Pi-ta
5242 1 2 0 0 0 0
5242 2 2 2 0 2 0
5242 3 2 0 2 2 2
5242 4 2 2 0 2 0
5242 5 2 0 1 0 0
5242 6 2 2 2 2 2
5242 7 2 1 2 0 0
5242 8 2 2 0 2 2
5244 1 2 0 2 0 0
5244 2 2 0 2 0 0
5244 3 2 0 1 2 0
7666 1 2 0 0 0 0
7666 2 2 0 0 0 0
7666 3 2 0 0 0 0
7669 1 2 0 0 1 0
7669 2 2 0 2 0 0
7669 3 2 0 1 0 0
7686 1 2 0 0 0 0
7686 2 2 0 0 0 0
7686 3 2 0 2 2 2
7686 4 2 0 0 0 0
7686 5 2 0 2 2 2

А                                1          2          3          4 Б                                1           2         3          4

В                                 1         2          3         4 Г                                  1         2         3         4
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Остальные растения из этой делянки име-
ли в своих генотипах от одного до четырех до-
минантных генов. Это свидетельствует о сегре-
гационном полиморфизме данного образца 
риса. Представляют интерес для селекции так-
же образцы, несущие четыре гена Pi, такие 
как 5242 (3, 8), 7686 (3, 5). 

Однако одной только оценки образцов 
на устойчивость к болезни недостаточно. 
Необходимо, чтобы эти устойчивые образцы 
имели еще и высокую продуктивность, поэтому 

они были оценены на больших делянках после 
комбайновой уборки по урожайности. Было 
установлено, что в селекционном питомнике 
урожайность образцов варьировала от 6,53 
до 8,90 т/га при урожайности стандартного сор-
та Южанин 7,2 т/га (табл. 4). Наибольшую уро-
жайность сформировал образец 4066. Кроме 
того, оказалось, что он обладает четырьмя ге-
нами и очень выровнен по генетическому со-
ставу анализируемой выборки.

Д                                                                                    1          2          3          4

Рис. 2. Электрофореграммы образца 5242/6  
по генам устойчивости к пирикуляриозу Pi-1 (А), Pi-2 (Б), Pi-33 (В), Pi-ta (Г), Pi-b (Д):  

1 – маркер молекулярного веса: Евроген 50+bp (50–700 п.н.) / Biolabmix Step 50+ (50–1500 п.н.),  
2 – контроль доминантного аллеля гена (C104Lac – Pi-1, Pi-33; C101LAC – Pi-2; YR-64 – Pi-ta; BL-1 – Pi-b),  

3 – контроль рецессивного аллеля гена (Боярин), 4 – 5242/6
Fig. 2. Electropherograms of the sample ‘5242/6’  

of the blast resistance genes Pi-1 (A), Pi-2 (B), Pi-33 (C), Pi-ta (D), Pi-b (D):  
1 – molecular weight marker: Evrogen 50+ bp (50–700 bp) / Biolabmix Step 50+ (50–1500 bp),  

2 – control of dominant allele of gene (C104Lac – Pi-1, Pi-33; C101LAC – Pi-2; YR-64 – Pi-ta; BL-1 – Pi-b),  
3 – control of recessive allele of gene (‘Boyarin’), 4 – 5242/6

Таблица 4. Хозяйственно-биологическая характеристика  
образцов риса селекционного, контрольного и конкурсного питомников, 2024 г.

Table 4. Economic and biological characteristics  
of rice samples of the breeding, control and competitive nurseries, 2024

Образец, сорт Урожайность, т/га ± к стандарту Вегетационный 
период, дни Высота растений, см

СП
Южанин, st. 7,20 0,00 113 105,5
4065 7,33 0,13 114 94,8
4066 8,90 1,70 110 92,7
4070 7,74 0,54 113 89,6
4071 6,82 -0,38 115 97,5
4072 8,42 1,22 112 93,3
4084 8,50 1,30 112 94,6
4085 6,53 -0,67 115 98,8
4095 6,83 -0,37 117 95,8
НСР05 0,68

КП
Южанин, st. 7,93 0,00 113 109,8
4580 7,12 -0,81 113 95,8
4584 8,84 0,91 113 88,3
4585 6,93 -1,00 114 76,7
4592 10,65 2,72 106 96,7
4623 7,94 0,01 113 85,8
5232 6,31 -1,62 111 103,3
7664 6,60 -1,33 110 94,2
НСР05 0,51
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В контрольном питомнике урожайность 
колебалась от 6,31 до 10,65 т/га при урожай-
ности стандарта 7,93 т/га. Максимальная уро-
жайность сформировалась у образца 4592 
и составила 10,65 т/га, что выше стандарта 
на 2,72  т/га. Среди восьми растений этого об-
разца было выявлено одно, которое несло все 
пять генов устойчивости болезни в гомозигот-
ном состоянии.

В конкурсном сортоиспытании урожай-
ность изучаемых образцов находилась в преде-
лах от 8,18 т/га, как у стандарта Южанин, до наи-
большей величины 10,33 т/га, которую показал 
образец 7686. Однако отобранные из него рас-
тения имели не все необходимые гены устой-
чивости: или один, или четыре. Образец 7669 
также сформировал неплохую урожайность, 
превышающую стандарт на 1,19 т/га, но у него 
имеется только два гена.

У образца 5242 она составила 8,80 т/га, все-
го на 0,62 т/га выше стандарта, однако у него 
также было обнаружено растение с пятью ге-
нами устойчивости к пирикуляриозу. Этот вы-

деленный материал представляет собой боль-
шую ценность для дальнейшей селекционной 
работы. Все образцы высеяны в селекционном 
питомнике для размножения и последующего 
испытания на продуктивность с целью созда-
ния высокоурожайного сорта риса, устойчиво-
го к пирикуляриозу.

Выводы. В результате проведенных иссле-
дований среди образцов лаборатории селек-
ции и семеноводства риса нами были выделены 
образцы, несущие в себе гены с функциональ-
ными аллелями генов устойчивости к пирику-
ляриозу. Идентифицировано сочетание всех 
пяти изученных генов устойчивости к пирику-
ляриозу у двух селекционных образцов риса – 
4592/1 и 5242/6.

Они высеяны в селекционном питомнике 
для размножения и испытания на продуктив-
ность с последующим созданием урожайного 
сорта, устойчивого к пирикуляриозу.

Финансирование. Работа выполнена по те- 
ме государственного задания № 0505-2025-0007 – 
ФГБНУ «Аграрный научный центр «Донской».

Образец, сорт Урожайность, т/га ± к стандарту Вегетационный 
период, дни Высота растений, см

КСИ
Южанин, st. 8,18 0,00 112 101,3
5242 8,80 0,62 108 93,8
5244 8,18 0,00 109 97,1
7666 8,91 0,73 113 99,5
7669 9,37 1,19 113 98,3
7686 10,33 2,15 113 100,8
НСР05 0,58
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